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Wstep

ldentyfikacja odmian ziemniaka jest stosunkowo trudna z powodu duzego podobienstwa fenotypowego, zwlaszcza na poziomie
bulw. Tozsamos¢ odmiany moze byc¢ okreslona za pomocg zespotu cech morfologicznych (np. pokroj rosliny, kolor | ksztatt
bulw, lisci, kietkow, kwiatow, gtebokosc¢ | ksztalt oczek, faktura skorki) czy fizjologicznych (np. dtugos¢ okresu spoczynku). Takie
podejscie wymaga jednak analizy catych roslin na réznych etapach ich rozwoju fizjologicznego. Niestety, na fenotyp duzy wplyw
moga miec takze biotyczne i abiotyczne czynniki srodowiska np. typ gleby, sposob uprawy | nawozenia czy infekcje patogenami.
Identyfikacje mozna rowniez prowadzi¢ na podstawie analiz biatek. Niestety, mozliwa jest ona wylacznie w okresie sierpien-

Rys. 1. Wysokie podobienstwo fenotypowe odmian ziemniaka utrudnia identyfikacje roslin (na zdjeciu osobniki reprezentujagce 50 odmian).

Materiaty i metody

Materiatem do badan byty liscie 80 odmian ziemniaka z katalogu Centralnego Osrodka Badania Odmian Roslin Uprawnych
(COBORU) zdeponowane w Banku Genow Ziemniaka w IHAR Bonin. lzolacje DNA przeprowadzono za pomocg zestawu
GeneMATRIX PLANT & FUNGI (EURXx). Amplifikacje sekwencji mikrosatelitarnych przeprowadzono metoda PCR, wykorzystuja
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Wyniki
Opracowano dwie reakcje typu multipleks PCR, umozliwiajgce jednoczesng analize 12 loci mikrosatelitarnych.
Ustalono unikalne i jednoznaczne profile genetyczne 80 odmian ziemniaka (tzw. genetyczne odciski palcow).

Stworzono baze danych zawierajaca genotypy odmian ziemniaka uprawianych w Polsce, z aktualnego katalogu Centralneqo
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Rys. 2. Profile genetyczne odmian TONACJA (3 osobniki) i TAJFUN (3 0

Whnioski

1. Opracowano technologie molekularnej identyfikacji odmian ziemniaka w oparciu o analizy DNA.
2. Pozwala ona na identyfikacje dowolne] czesci ziemniaka, zarowno podziemnej (bulwa, korzen) jak | naziemnej (todyga, lis¢).
3. Ustalono unikalne profile genetyczne podstawowych odmian uprawianych w Polsce.

4. Profile genetyczne zebrano w bazie danych, ktora wykorzystywana jest w procedurze identyfikacyjnej.
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